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Trata do recurso recebido via e-mail da CCCMS as 07:16 do dia 10 de setembro de 2025, impetrado
pela candidata Welma Sousa Silva Carneiro, inscricdo 753 concorrente a vaga de docente na area de
Bioinformatica (Edital 04/2025), no qual solicita: revisdo da avaliagdo de sua provaescrita. O recurso foi
realizado dentro do prazo e utilizando o formulario de requerimento adequado e, desta forma, essa CCCMS o
acatou para analise e enviou para a Banca Examinadora relatar, uma vez que a Banca que demanda
conhecimento tedrio/pratico sobre o assunto.

Ap6s andlise do parecer (anexo) da Banca Examinadora, esta CCCMS acata o parecer ¢ mantém a
nota da candidata Welma Sousa Silva Carneiro, permanecendo a candidata desclassificada.

Salvo melhor juizo, este € o parecer.

Manaus, 11 de setembro de 2025.
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Resposta ao recurso solicitados pelo candidato Welma Sousa Silva Carneiro. Todos os membros
da banca reavaliaram as respostas do candidato. O candidato escreveu o recurso na forma de
uma autoavaliacao, dizendo, por exemplo que na Questdo 1 contemplou no minimo 50% da
resposta. O recurso nao foi elaborado para mostrar que a banca errou na avaliacao das respostas,
por exemplo, que as ferramentas bioinformaticas citadas pelo candidato sao apropriados mas a
banca considerou as ferramentas citadas inapropriadas. Na reavaliacao das respostas, a banca
nao detectou omissdes ou inconsisténcias ou erros da avaliacao original, e assim, a banca esta
mantendo a avaliacao original. As respostas detalhadas para cada questdes seguem abaixo.

Questao 2.1

A questdo pedia explicitamente um pseudocddigo anotado com referéncia ao software/pacotes
especificos que gerard a lista de genes expressos, e suas frequéncias, em cada grupo experimental. A
resposta foi abordada de maneira superficial, com omissdo de detalhes importantes necessarios para se
chegar das sequéncias brutas até uma tabela de genes. Por exemplo, ndo ficou claro como a
normalizacao seria feita, e as métricas PRKM, TRKM e PTP (PTP ndo existe, deveria ser TPM) sdo
meétricas de quantidade de transcritos por unidade de genoma (ndo quantidade de copia de genes). Essas
métricas sumarizam quantidade de expressao genica, mas nao informam nada sobre a expressao de
genes especificos ou diferenca na expressao entre genes especificos. Nao detalhou os passos e ndo citou
os software/pacotes e a funcao deles.

Questao 2.2

Em relacdo a questdo da discussao de desafios técnicos e computacionais associados com estudos de
organismos ndao modelos amazonicos, a resposta abordou desafios técnicos que, em maioria, foram
gerais e ndo especificos para pesquisas na Amazonia. Igualmente, os desafios computacionais nao
foram voltados as pesquisas na Amazonia.

Questao 2.3

A resposta foi genérica sobre uso da transcriptomica no estudo de interacoes ecoldgicas, sem ser
voltada para organismos amazonicos. Faltou explorar como essas ferramentas se aplicam a casos
amazonicos concretos. A questao solicitava explicitamente que o exemplo fosse situado em relacdes
ecologicas locais, e a resposta permaneceu genérica.

Questao 7.1

A resposta fui superficial, com somente quatro passos no fluxograma. Passos importantes, e necessarios
de serem executados numa sequéncia especifica ndo foram abordados. Os softwares MEGAHITS e
SPADES sao softwares que montam contigs de novo, ja que para esse caso foi necessario o uso do
software que mapeia as leituras no genoma de referéncia. O uso do software BISMARK nao é
apropriado para os dados (1 GB de leituras do MinION/PromethION). O BISMARK mapeia leituras
geradas a partir de bibliotecas tratadas com bissulfito (BS-seq), que ndo sdo compativeis com a
tecnologia ONT. O MinION detecta nativamente metilacdo em citosinas, mas isso ndo foi mencionado.
Toda resposta foi baseada em dados gerados no Illumina, com a necessidade de preparar diferentes
tipos de bibliotecas.

Finalmente o candidato respondeu de maneira superficial como seria avaliado se o fen6tipo é resultado
de mudancas adaptativas (mudangas - substituicdo de nucleotidios - da sequéncia primaria das regioes
codificadoras ou de regides regulatorias), ou se era aclimacao (mudangas temporarias no padrao de
metilacdo das regides regulatorias). Assim, o candidato ndo respondeu a questdo central: como avaliar



se o fendtipo resulta de mudancas adaptativas (substituicdes fixadas na sequéncia) ou de respostas
epigenéticas (ex: padroes de metilacdo temporarios).

Questao 7.2

A resposta ndo menciona técnicas computacionais que poderiam ser empregadas. A candidata somente
mencionou dois softwares, BISMARK (software para mapeamento de dados BS-seq), e HMMER
(software para recortar/extrair sequéncias/dominios a partir de padrdo da estrutura primaria), entretanto
a candidata atribuiu erroneamente o uso deles para “notacdo funcional destes genes e posterior
avaliacdo do padrdo epigendmico do mesmo”. Nao foi mencionada a aplicagdo de modelos estatisticos
multivariados ou de associacdo genoma-ambiente, que sdo ferramentas-chave para vincular marcadores
epigenéticos a gradientes ambientais (seca vs. cheia, por exemplo). Ou seja, ndo respondeu a pergunta.

Questao 7.3

A resposta ndo mostra o entendimento do uso da aprendizagem de maquinas (inteligéncia artificial)
para gerar modelos preditivos. A ferramenta mencionada (HMMER) é um modelo de Markov oculto
(Hidden Markov Model) que é um tipo de modelo probabilistico estatistico. O modelo de Random
Forest ndo é SVM (support vector machine). Ambos sdao modelos de aprendizagem de maquinas
treinados com dados marcados/categorizados e sdo usados para classificar itens (as probabilidades das
classificagdoes podem ser obtidas usando outros métodos computacionais). O RF é usado para prever
niveis de expressdao baseado nos padroes de metilacdo, entretanto a pergunta era sobre a previsao de
respostas epigenéticas pelo modelos de Al em cenarios das mudancas climaticas, e isso nao foi
respondido.

Questao 10.1
Apesar da descricdao do mecanismo do CRISPR-Cas9, ndo ficou claro como essa técnica poderia ser
empregada para estudo e pesquisas com organismos amazonicos.

Questao 10.2
No geral a apresentagdo foi boa e mostrou conhecimento do assunto. Entretanto, sem aprofundamento e
sem exemplos especificos.

Questdao 10.3

No geral a apresentagdo ficou sem substancia e superficial. Ndao houve mencao aos instrumentos legais
que garantem reparticdo de beneficios e protecao do CTA (Lei 13.123/2015, SISGen, Protocolo de
Nagoya). O texto ndo diferenciou inovagao (bioeconomia, prospeccdo farmacéutica) de conservagao
(identificacdo de espécies-chave para manejo adaptativo).
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